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Secuenciador de alta capacidad (para ultra secuenciacion)

Caracteristicas Técnicas:

Plataforma que mediante el método de Secuenciacidn por Sintesis y con la
Quimica de Terminador Reversible y un software de recoleccién de datos permita
leer hasta un billén de bases de ADN. Debera permitir determinar la secuencia
de forma precisa sin tener en cuenta las secuencias de alrededor o la presencia
de estrias en el homopolimero. Asimismo, mediante la tecnologia del terminador
reverso se controlara la adicion de las bases para prevenir adiciones mdltiples de
bases en regiones del homopolimero.

Deberéa estar compuesto por:
e Secuenciador y Cluster Station.

o0 Cluster Station para la amplificaciéon clonal de moléculas aisladas
distribuidas de forma aleatoria sobre una superficie de vidrio. Esto
produce agrupaciones de ADN que son entonces secuenciados.

= Sistemas de seguridad que evitan el derrame de sustancias al
interior del instrumento.

= Agrupacion (Clustering) por amplificacion linear.

= Ocho canales independientes previenen la contaminacion.

= El manifold desechable previene la contaminacion cruzada de
las muestras.

» F&cil accesibilidad de los ingenieros que apoya la
productividad.

= Soporte de quita y pon que permite trabajar con tiras de 8
tubos de 0,2 ml o con tiras de 8 tubos de 0,3 ml.

= La bomba dispensa de forma individual a partir de hasta ocho
tubos simultaneamente para conseguir una rapida distribucién
de los reactivos a la vez que tiempos de ensayo mas cortos. El
rango desde 50 pul a 3,6 ml proporciona diferentes volUmenes
de distribucién de forma manual o automética.

0 Secuenciador capaz de analizar muestras a partir de cualquier
especie. De mencion especial, los perfiles digitales de expresion de
genes permiten el estudio directo de cualquier trascrito de cualquier
gene, de cualquier especie, sin necesidad de saber a priori, el
trascriptoma de la especie, como ocurre en los arrays tradicionales de
expresion génica.

= Sistema automatico interno de deteccién de errores que
advierte al usuario de cualquier problema y minimiza el
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derroche de reactivos.
= Sensores de seguridad de cierre de puerta sobre el chasis que
aseguran la seguridad del usuario.
= Facil accesibilidad de los ingenieros que apoya la
productividad.
» Bomba de ocho vias cuya configuracion minimiza el transvase
de reactivos y maximiza el flujo a través de la celda.
= Camara CCD de un millén de pixeles para proporcionar alta
resolucién y alta densidad de datos.
= Portaceldas con movimientos muy precisos en la direccion de
los ejes X e Y.
o0 Capaz de generar hasta 1 Gb de datos de secuencias de ADN con una
exactitud del 98,5% con un minimo de lectura de 25 bases.
0 Secuenciacion “Paired End” con un valor minimo de 2 veces 75 ciclos,
partiendo de una minima cantidad de material.
0 Secuenciacién de “short reads”.
0 Secuenciacién por sintesis permitiendo la lectura y deteccidon de

homopolimeros con gran precisién.

0 Ocho canales de andlisis de la celda de flujo, permiten manejar hasta
ocho muestras individuales en un solo ensayo, con la posibilidad de
hacer muestras multiples (multiplexing), permitiendo una densidad
aun mayor.

0 La amplificacién en fase soélida produce agrupaciones de ADN clénico
sobre un porta de vidrio de ocho canales, proporcionando una
plataforma de quimica estable.

o0 Cada canal de la celda de flujo genera hasta cinco millones de tags,
proporcionando hasta 125 Mb de datos de secuenciacién por canal.

o0 Capacidad de secuenciacién “Mate Paired” con amplia insercion
(>1kb).

0 Pueda analizar hasta 40 millones de clusters por celda de flujo,
conteniendo cada cluster hasta mil copias idénticas de cada secuencia
de ADN original.

o0 Sistema de enfoque:

= Calibra automaticamente el enfoque del cluster, aunque
también permite el enfoque manual

o El marcaje se produce mediante cuatro colores, uno para cada base
de ADN que se incorpora de forma competitiva. La tecnologia laser
“Total Internal Reflection Fluorescece” (TIRF) restringe la excitacion y
deteccidn de fluoréforos a una region del espécimen. La secuenciacion
del ADN requiere el uso de una DNA polimerasa apropiada modificada
para actuar en presencia de fluoréforos y terminadores reversibles.

o0 Fuente de excitacion:

» Dos laseres con longitudes de onda a 660 nm y 532 nm.
= Para realizar el autoenfoque del sistema se usa un tercer laser
de 635 nm.

o0 Software capaz de apoyar la secuencia de datos con:

» Analisis de intensidad de sefial.
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= |lama a la base de ADN.
= Funciones de alineamiento de secuencias de ADN.

e Aplicaciones:

0 Resecuenciacién de Genoma Completo.
Regiones candidatas o secuenciacion de genes.
Resecuenciacion ultra precisa para mutaciones somaticas.
Metagendmica.
Andlisis de modificaciones de histonas en Genoma Completo.
Analisis de los dominios de unién de las proteinas del genoma.
Analisis del transcriptoma.
Perfiles de expresién génica y validacion de arrays.
Identificaciéon y cuantificacion de pequefios ARN.

Oo0Oo0OO0Oo0OO0OO0OO0

e Software tiene que incluir:

o0 Software de analisis de secuenciacidon para el procesado de la imagen
y llamada de bases con alineamiento, filtrado, y funciones de
visualizacién de datos.

o0 Software de alineamiento para la comparacion de secuencias de
referencia y visualizacién de los andlisis.

0 Solucidn de problemas y software de diagndéstico para asistir al
cliente.

A incluir:

e Workstation con monitor 19”

e Computer con monitor 19”

TOTALES EQUIPOS A ADQUIRIR 1
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